
Etude des mécanismes de résistance 
et des molécules de défense

JA Hormones 
végétales

Déclenchement du signal

Transmission du signal

Reconnaissance de l'agent
pathogène par la plante

Activation des défenses de la plante

Protéines
régulatrices

ET

Facteurs
de transcription

COl1 EIN2

ERF1

JAR1

WRKY JIN1 RAP2.6

Pouvoir pathogène 
et génomique de l’adaptation 
de Venturia inaequalis : 
agressivité, virulence

Caractérisation 
microscopique de l’interaction
“pommier x tavelure”

Analyse des bases génétiques 
de la résistance du pommier : 
nombre de gènes de résistance, 
effet des gènes, localisation 
sur les chromosomes

Diversité du pommier, 
exploration des ressources génétiques

CH04c06 0.0

AT000174 7.9

CH01h01 16.6

Hi03c05 22.6

Hi04g07 26.8

Hi02f12 40.3

CH01h02 49.0

CH05d08 60.4

Hi07h02 61.6

Chromosome 17

Association de méthodes de lutte : 
prophylaxie, stimulation des défenses, 
traitements raisonnés, mélanges variétaux

Modélisation des interactions 
hôtes-pathogènes

Analyse de la séquence 
complète du génome 
du champignon

Histoire évolutive du champignon

Comprendre les interactions
entre le pommier et la tavelure

pour un meilleur contrôle 
des épidémies

La tavelure du pommier :
quelles recherches ?


